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Background. Cancer researches are mainly focused on the tumor cells themselves, the tumor 

microenvironment being largely neglected. Antigen presenting cells are a heterogeneous population that 

infiltrates the tumor and can be identified due to the expression of the S100 protein. Objective of the 

study. Analysis of S100 protein expression (intratumoral vs peritumoral region) in different molecular 

subtypes, as well as its interrelations with various parameters (such as hormonal receptors expression 

and HER2 status, patients’ age, tumor’s grade). Material and Methods. 66 cases of breast carcinomas 

were examined in terms of their molecular profile (the expression of ER, PR, HER2) and the expression 

of S100 in the intra- (S100it) and peritumoral areas (S100pt). The data were analyzed using the SPSS 

program, the values being considered statistically significant in the case of a p 

<0.05. Results. Maximum numerical values of both S100it and S100pt were achieved in case of HER2+ 

breast carcinomas (223,3 and 66, respectively). In the case of luminal A subtype, a positive correlation 

was established between S100it and age (p=0.019). In the HER2+ subtype, S100it correlated with 

HER2+ protein expression (p=0.005). In the triple negative subtype, the tumor grade influenced S100it 

(p=0.022), and S100it correlated positively with S100pt (p=0.041). Conclusion. The dynamics of S100 

positive intratumoral cells is strongly influenced by the HER2 status and age. 
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Introducere. Studiile asupra cancerului sunt axate preponderent pe celulele tumorale propriu-zise, 

micromediul tumoral fiind în mare parte neglijat. Celulele prezentatoare de antigen sunt o populație 

heterogenă ce infiltrează tumoarea și pot fi identificate datorită expresiei proteinei S100. Scopul 

lucrării. Analiza expresiei proteinei S100 (regiunea intratumorală vs peritumorală) în diverse subtipuri 

moleculare, precum și a interrelațiilor cu diverși parametri (precum expresia receptorilor hormonali și 

statusul HER2, vârsta pacientelor, gradul tumorii). Material și Metode. 66 cazuri de carcinoame 

mamare au fost examinate în ceea ce privește profilul molecular (expresia ER, PR, HER2) și expresia 

S100 în stroma intra- (S100it) și peritumorală (S100pt). Datele au fost analizate cu ajutorul programului 

SPSS, valorile fiind considerate semnificative statistic în cazul unui p<0,05. Rezultate. Valori numerice 

maximale atât a S100it, cât și a S100pt au fost atinse în cazul carcinoamelor mamare HER2+ (223,3 și 

66, respectiv). În cazul subtipului luminal A, s-a stabilit o corelație pozitivă dintre S100it și vârstă 

(p=0,019). În subtipul HER2+, S100it a corelat cu expresia proteinei HER2+ (p=0,005). În subtipul 

triplu negativ, gradul tumorii a influențat S100it (p=0,022), iar S100it a corelat pozitiv cu S100pt 

(p=0,041). Concluzii. Dinamica celulelor S100 pozitive intratumorale este puternic influențată de 

statusul HER2 și vârstă. 
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